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Introduccion

La Bioinformatica puede definirse como la aplicaciéon de técnicas de la informatica para la
resolucion de problemas biolégicos complejos. Una de las ramas mas importantes de la
bioinformatica es el andlisis de genomas y transcriptomas a partir del desarrollo de las técnicas de
secuenciacion masiva paralela (Metzker, 2010). Entre los logros mas importantes destaca la
consecucion del genoma de todas las especies de interés veterinario y la posible aplicacion de
esta informacién en Medicina humana y Veterinaria (Goddardt, 2003). El analisis de los datos
genodmicos se realiza con programas libres disefiados para entorno Linux (Unix), frente a los
sistemas operativos mas habituales (Windows), y en la utilizacién de la linea de comandos. Dado
la falta de familiarizacion de los estudiantes del Grado de Veterinaria con este entorno, y
previendo la bioinformatica como una potencial salida profesional para algunos futuros graduados
en Veterinaria, nuestro Grupo de Innovacion Docente (GID) de la Universidad de Ledn (ULE), ha
realizado varias ofertas de Trabajos de Fin de Grado (TFG) expresamente disefiados para la
adquisicion de competencias en el campo de la bioinformatica.

Métodos

Para la realizacion de los TFGs mencionados, se definen cuatro fases planteadas de manera
secuencial: (i) Adquisicion de competencias basicas en el entorno Linux y programacion en
lenguaje Shell scripting y R; (ii) Familiarizacion con programas bioinformaticos especificos; (iii)
Utilizacion de bases de datos publicas; (iv) Desarrollo de competencias avanzadas, tanto en el uso
del entorno Linux/R como en lo relativo a los programas de analisis bioinformatico. Esta cuarta
fase no es requerida para la defensa del TFG, y su consecucion dependera de las circunstancias y
grado de interés del alumno en la materia.

Resultados y Discusiéon

Aunque el planteamiento del tipo de TFGs aqui descritos como GID oficial de la ULE esta en sus
fases iniciales, los docentes integrantes del mismo ya han supervisado un TFG del Grado de
Veterinaria que podria encuadrarse dentro del objeto de interés de este trabajo. Ademas, el grupo
ha supervisado otros cuatro TFGs de este tipo en el grado de Biotecnologia (Gutiérrez-Gil et al.,
2017). En concreto, el TFG planteado en el Grado de Veterinaria se baso en la identificacion de
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variantes genéticas a partir del analisis de 72 genomas completos de diversas razas ovinas
(Gutiérrez-Gil et al., 2016). El desarrollo de las cuatro etapas planteadas implica una fase de
autoaprendizaje seguida de tutorias para la familiarizacion del estudiante con el sistema operativo
y los programas bioinformaticos. Segun nuestra experiencia el proceso de motivacion individual es
importante llevando incluso a la busqueda de especializaciones de postgrado en esta area
(Gutierrez-Gil et al., 2017). La calificacion de estos trabajos refleja la consecucion del objetivo de
adquisicion de competencias en el ambito de la bioinformatica de una manera exitosa.

Conclusiones

Las propuestas de TFGs relacionados con la Bioinformatica parecen ser una interesante forma de
proporcionar a los estudiantes del Grado de Veterinaria la oportunidad de familiarizarse con
programas de analisis bioinformatico y de valorar el inicio de especializaciones de postgrado
relacionadas con este campo.
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